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Ministério da Saude
Secretaria de Vigilancia em Saude e Ambiente
Departamento do Programa Nacional de ImunizacOes
Coordenacdo-Geral de Vigilancia das Doencas Imunopreveniveis

NOTA TECNICA CONJUNTA N2 24/2024-CGVDI/DPNI/SVSA/MS

1. ASSUNTO

1.1. Informe sobre a identificacdo e circulagcdo da nova linhagem recombinante XDR do SARS-
CoV-2 no Brasil.

2. CONTEXTUALIZAGCAO

2.1. Embora a Organizagdo Mundial de Saude (OMS) tenha declarado que a covid-19 ndo é mais
uma Emergéncia em Saude Publica de Importancia Internacional (Espii), o SARS-CoV-2 continua
circulando e passou a ser um problema de saude publica e de monitoramento constante, uma vez que
ainda hd o risco do surgimento de novas variantes de preocupacao (VOC, do inglés Variant of Concern), de
interesse (VOI, do inglés Variant of Interest) ou sob monitoramento (VUM, do inglés Variant under
Monitoring), que podem, a qualquer momento, alterar o cenario epidemiolégico da doenca e demandar
adocdo de medidas de prevencdo e controle para a diminuicdo da transmissdo do SARS-CoV-2 e,
consequente redu¢ao da morbimortalidade pela doenca.

3. MONITORAMENTO DOS SEQUENCIAMENTOS DO SARS-COV-2

3.1. A plataforma GISAID (do inglés, Global Initiative on Sharing All Influenza Data), langada em
2008, é uma iniciativa que promove o compartilhamento rapido de dados globais dos virus influenza
(EpiFlu), SARS-CoV-2 (EpiCoV), virus sincicial respiratério (EpiRSV) e Poxvirus (EpiPox). Além de
desempenhar um papel essencial no compartilhamento de dados entre os Centros de Referéncia para
Influenza (NIC, do inglés National Influenza Center) e os centros colaboradores da OMS.

3.2 Atualmente, o sequenciamento gendmico do SARS-CoV-2 é realizado nos Centros Nacionais
de Influenza (NICs) e nos Laboratérios Centrais de Saude Publica (LACEN). Adicionalmente, a rotina de
encaminhamento mensal de amostras positivas para SARSCoV-2 aos NICs, para o sequenciamento
gendmico, ocorre conforme oficio n? 119/2020/CGLAB/DAEVS/SVS/MS e a Fundagdo Oswaldo Cruz
(Fiocruz) é a responsavel pela curadoria dos dados submetidos ao GISAID, tendo formalizado sua parceria
em 2020.

3.3. Uma vez disponibilizados na plataforma GISAID, os dados sao consultados e processados
para o monitoramento do perfil gendmico do SARS-Cov-2, como parte da vigilancia da covid-19 no Brasil.

4. NOVA LINHAGEM RECOMBINATE XDR

4.1. Informa-se que, segundo dados disponiveis na plataforma GISAID, a primeira identificacdo
no mundo da linhagem XDR ocorreu no Brasil. A XDR é uma linhagem originada a partir da recombinacao
genOmica entre as linhagens JD.1.1.1 (sublinhagem da VOI XBB.1.5) e JN.1.1 (sublinhagem da VOI JN.1),
todas derivadas da VOC Omicron (Figura 1).
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Figura 1. Representac¢do esquematica da origem da linhagem XDR do SARS-CoV-2.

23A( XBB.1.5) D111
L
238 ( XBB.1.16)

L ] ® 3¢ (E65.1)

21K (BA.1) © 23E(xBB.23)
21M (Omicrom, B.1.1.529) BC(CH1)
23C(BM.41.1)

22F (XBB)
XDR

9

220 BA.2.86.3

20(8.1.1) BA.2.86.2 N

INA
BA.2.86
BA.2.86.1

228 (BAS) BQ1 m2

N3
22A (BA4)

20A(B.1)
19A(B)

19B(R)
20C

Fonte: Coordenacdo-Geral de Laboratérios de Saude Publica — CGLAB/SVSA/MS, 2024.

4.2. Apesar dessa informacao ter sido divulgada no Informe SE 08 | Vigilancia das Sindromes
Gripais Influenza, covid-19 e outros virus respiratdrios de importancia em saude publica, apresenta-se
esta Nota Técnica com maior detalhamento acerca da XDR.

4.3. O primeiro sequenciamento da linhagem recombinante XDR no mundo foi identificado em
amostra coletada na SE 45 de 2023, no Estado do Ceara, que inicialmente foi classificada como linhagem
BA.2.86.1, conforme programa (algoritmo) de classificacdo Pango Lineage utilizado para essa analise em
novembro de 2023. Essa classificacdo inicial foi informada na Nota Técnica N2 01 emitida pela Secretaria
da Saude do Estado do Ceara, que menciona que o LACEN/CE foi o primeiro laboratério no Brasil a
identificar a sublinhagem BA.2.86.1, bem como na NOTA TECNICA N2 83/2023-CGVDI/DPNI/SVSA/MS.

4.4, Inicialmente, os sequenciamentos da XDR foram classificados e registrados
como BA.2.86.1, JN.1 e XDK, contudo, em fevereiro de 2024, os sistemas de classificacdo de linhagens
Pango Lineage e Nextclade definiram em consenso a reclassificagdo desses sequenciamentos como
linhagem XDR.

4.5, Considerando os dados depositados na plataforma GISAID até o dia 06 de marcgo de 2024, a
XDR possui 204 sequenciamentos registrados no mundo, dos quais o Brasil apresenta 173 (85%); Estados
Unidos da América 11 (5%); Argentina 9 (4%); Espanha 4 (2%); Canada e Chile 2 (1%); Dinamarca,
Paraguai e Uruguai 1 (0,6%).

4.6. Até o momento, a linhagem XDR nado possui classificagcdao especifica pela OMS, ou seja, ndao
é VOC, VOI ou VUM. Contudo, apresenta ascensdao do nimero de registros nas ultimas semanas e ampla
circulagdo no Brasil, totalizando 173 sequenciamentos registrados na GISAID.

4.7. A linhagem XDR apresenta a seguinte distribuicio de sequenciamentos nas Unidades
Federativas: Paraiba, com 37; Mato Grosso do Sul, com 34; Pard, com 18; Espirito Santo, com 12; Séo
Paulo, com 11; Alagoas, Pernambuco e Sergipe, com 10; Amap3, Distrito Federal e Rio Grande do Sul, com
5; Rio Grande do Norte, com 4; Rio de Janeiro, com 3; Acre e Santa Catarina, com 2; e Goias e Tocantins,
com 1 sequenciamento, conforme Figura 2, o que requer atengdo quanto ao monitoramento dessa
linhagem e avaliagao do perfil clinico apresentado por esses casos.

Figura 2. Unidades Federativas com registros de sequenciamentos da linhagem XDR. Brasil, SE 45 de
2023 a SE 07 de 2024.
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Fonte: GISAID. Dados sujeitos a alteracGes: atualizados em 06/03/2024.

5. RESULTADOS GERAIS DO SEQUENCIAMENTOS GENOMICOS DO SARS-COV-2, NO BRASIL,
EM 2024
5.1. Nesse contexto, considerando dados compartilhados por laboratérios brasileiros no

GISAID, consultados em 06 de marco de 2024, até a Semana Epidemioldgica (SE) 08 de 2024 foram
registrados 960 sequenciamentos de SARS-CoV-2 referentes a amostras coletadas entre as semanas
epidemioldgicas 01 e 07 de 2024. Todas as 960 (100%) linhagens informadas derivam da VOC Omicron.

5.2. A variante de interesse (VOI) JN.1 e suas sublinhagens representaram 54% (516) dos
sequenciamentos, seguidas da VOI XBB.1.5 e suas sublinhagens com 30% (285); VOI BA.2.86 e VOI EG.5,
ambas com 1% (9); e outras variantes com 14% (140), representados principalmente pela linhagem
recombinante XDR (135 sequenciamentos) que vem destacando-se ao longo das ultimas semanas (Figura
3).

5.3. No periodo entre a SE 01 e 07 de 2024 a VOI JN.1 apresentou predominio em 17 das 24
Unidades Federativas com resultados registrados (Figura 4).

5.4. A proporgao de casos da VOI JN.1 e suas sublinhagens no Brasil segue o padrdao observado
em nivel global (Africa 53,9%; América do Norte 47,64%; América do Sul 48,2%; Asia 50,4%; Europa 54,1%
e Oceania 62,6%), considerando a Ultima analise publicada no GISAID em 06 de marco de 2024.

Figura 3.Proporg¢ao de sequenciamentos agrupados por variantes relevantes e semana epidemioladgica
de coleta da amostra. Brasil, semanas epidemioldgicas 01 a 07 de 2024.
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Fonte: GISAID. Dados sujeitos a alteracbes: atualizados em 06/03/2024.

Figura 4.Proporg¢ao de sequenciamentos por variantes relevantes e Unidade Federativa. Brasil, semanas
epidemioldgicas 01 a 07 de 2024.
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Fonte: GISAID. Dados sujeitos a alteracbes: atualizados em 06/03/2024.

6. CONCLUSAO

6.1. O enfrentamento a convid-19 requer constante monitoramento e divulgacdo de resultados
do perfil genémico do SARS-CoV-2, com o propdsito de subsidiar estratégias/acdes de prevencdo e
controle de casos da doenca. Assim, como parte da Vigildncia Gendmica da covid-19, o Ministério da
Saude informa sobre a identificacdo da nova linhagem XDR no Brasil, bem como circulagdo atual nas
Unidades Federativas.

6.2. Além da identificacdo e circulacdo da linhagem XDR no Brasil, destaca-se a predominancia
da VOI JN.1 (e suas sublinhagens), que apresenta propor¢do semelhante a observada em nivel global.

6.3. E importante ressaltar que seja priorizado o diagnéstico laboratorial por RT-PCR, a fim de
gue essas amostras possam ser submetidas a analise genbmica, e que as equipes de vigilancia
epidemioldgica reforcem as atividades de preenchimento das varidveis referentes a vigilancia genémica
nas fichas de notificacdo individual de casos de SG e SRAG no sistema SIVEP-Gripe.

6.4. O Departamento do Programa Nacional de ImunizagGes se coloca a disposicdo para os
esclarecimentos necessarios por meio da Coordenacdo-Geral de Doencas Imunopreveniveis, pelo e-
mail gripe@saude.gov.br e telefone (61) 3315-3415.
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Atenciosamente,

GREICE MADELEINE IKEDA DO CARMO
Coordenadora-Geral de Vigilancia das Doengas Imunopreveniveis

EDER GATTI FERNANDES
Diretor do Departamento do Programa Nacional de Imunizagdes

MARILIA SANTINI DE OLIVEIRA
Coordenadora-Geral de Laboratorios de Saude Publica

ETHEL MACIEL
Secretaria de Vigilancia em Saude e Ambiente
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