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DESTAQUES

UFMG Desenvolve adesivo que protege superficies contra COVID-19. A Universidade
desenvolveu uma substancia quimica capaz de matar o novo coronavirus sem agredir o meio
ambiente, e, em parceria com uma empresa de tecidos, os pesquisadores criaram uma fita
adesiva que protege superficies por até 28 dias. Os testes foram feitos em um aeroporto de Sdo
Paulo e o produto ja pode ser comercializado (08/03/2021). Fonte: UFMG

Estudo discute o futuro dos testes clinicos com novas vacinas candidatas para prevenir a COVID-
19. Os candidatos a vacina contra o COVID-19 foram desenvolvidos a uma velocidade sem
precedentes, com mais de 200 candidatos a vacina atualmente sob investigacdo. Desses, 20
candidatos ingressaram na fase clinica 3 para avaliar a eficacia, e trés foram aprovados pela
Agéncia Europeia de Medicamentos. No entanto, a medicao da eficacia da vacina é desafiadora,
pois os ensaios de eficacia precisam incluir grandes coortes incluindo placebo. No futuro, isso
serd ainda mais desafiador, pois outros candidatos a vacina receberdo aprova¢do, um nimero
crescente de individuos recebera vacinas e a incidéncia podera diminuir. Para avaliar candidatos
a vacinas novas e de segunda geracao, ensaios randomizados controlados por placebo podem
ndo ser mais apropriados. Correlacdes de protecdao (CoP) podem ser uma ferramenta importante
para avaliar novos candidatos a vacina, mas o COP induzido por vacinas nao foi claramente
definido para as vacinas para o SARS-CoV-2. Nesta revisdo, sdo discutidas a imunogenicidade
contra a infeccdo natural pelo SARS-CoV-2, as respostas imunes induzidas por vacinas e
marcadores imunolégicos que podem estar ligados a protecdo. Ao discutir a imunogenicidade e a
eficacia das vacinas precursoras, pretende-se dar uma visdao geral abrangente das possiveis
medidas de eficacia e CoP (10/03/2021). Fonte: Vaccines


https://www.gov.br/inpi/pt-br/servicos/patentes/tecnologias-para-covid-19/
https://www.ufmg.br/pginovacaotecnologica/index.php/2021/03/08/ufmg-desenvolve-adesivo-que-protege-superficies-contra-covid/
https://doi.org/10.3390/vaccines9030238
https://www.gov.br/inpi/pt-br/servicos/patentes/tecnologias-para-covid-19/Arquivos%20Textos/Estudo9vacinasmRNAdez2020.pdf
https://www.gov.br/inpi/pt-br/servicos/patentes/tramite-prioritario
https://www.gov.br/inpi/pt-br/servicos/patentes/tecnologias-para-covid-19/Financiamento
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A variante de preocupac¢do B1.1.7 (variant of concern, VOC) do SARS-CoV-2 foi identificada pela
primeira vez em Kent, Reino Unido, no outono de 2020. Analises sugerem que esta variante é
mais transmissivel do que as formas anteriormente circulantes (ndo VOC). Agora é a variante
dominante em todo o Reino Unido e sua prevaléncia estd aumentando na Europa. Os dados do
presente estudo, envolvendo 867 pacientes com COVID-19 (419 VOC; 448 non-VOC) foram
associados a um maior risco de morte. Na andlise ajustada levando em consideracdo dados
demograficos e comorbidades, os riscos eram de dois ter¢cos maior no grupo VOC (10/03/2021).
Fonte: Biorxiv.

A epidemia de SARS-CoV-2 no Brasil foi dominada por duas linhagens designadas como B.1.1.28
e B.1.1.33. Duas variantes do SARS-CoV-2 abrigando muta¢des no dominio de ligagdo ao receptor
da proteina Spike (S), designadas como linhagens P.1 e P.2, evoluiram dentro da linhagem
B.1.1.28 e estdo se espalhando rapidamente no Brasil. A linhagem P.1 é considerada uma
variante de preocupacao (variant of concern, VOC) devido a presenca de multiplas mutagdes na
proteina S (incluindo K417T, E484K, N501Y), enquanto a linhagem P.2 s6 contém a mutacao S:
E484K e é considerada uma variante de interesse (variant of interest, VOI). O estudo identificou
uma nova VOI do SARS-CoV-2 dentro da linhagem B.1.1.33 que também contém a mutacgao S:
E484K e foi detectado no Brasil entre novembro de 2020 e fevereiro de 2021. Esta VOI exibiu
quatro mutac¢odes definidoras de linhagem nao sindnimas (NSP3: A1711V, NSP6: F36L, S: E484K
e NS7b: E33A) e foi designada como linhagem N.9. A VOI N.9 provavelmente surgiu em agosto de
2020 e se espalhou por diferentes estados brasileiros das regides Sudeste, Sul, Norte e Nordeste.
Os autores sugerem que a epidemia da COVID-19 no Brasil durante o ano de 2021 sera
dominada por um complexo arranjo de B.1.1.28(484K), incluindo as variantes P.1 e P.2, e
B.1.1.33(484K) que substituira a linhagem parental 484E, dominante durante a epidemia em
2020 (12/03/2021). Fonte: Virological.org.



https://www.medrxiv.org/content/10.1101/2021.03.04.21252528v2
https://virological.org/t/a-potential-sars-cov-2-variant-of-interest-voi-harboring-mutation-e484k-in-the-spike-protein-was-identified-within-lineage-b-1-1-33-circulating-in-brazil/645
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MEDICAMENTOS

Estudo demonstra que alguns extratos de ervas mostraram uma eficacia promissora in vitro
contra a SARS-CoV-2, sugerindo um potencial antiviral dos medicamentos fitoterdpicos. O
potencial dos medicamentos fitoterdpicos para restringir a SARS-CoV-2 e para tratar COVID-19
deve ser investigado em um ambiente clinico (08/03/2021). Fonte: Clinical Phytoscience

Estudo relata uma variante de ECA2 soldvel humana fundida com um dominio de ligagdo de
albumina de 5kD (ABD) que é enzimaticamente ativa, aumentou a durag¢do da agao in vivo e
exibe 20-30 vezes mais afinidade de ligacdo ao dominio de ligacdo receptor do SARS-CoV-2 do
que sua forma monomérica. Esta ECA2 1-618-DDC-ABD foi administrada por 3 dias consecutivos
para camundongos transgénicos k18-hECA2, um modelo que desenvolve infeccdo letal SARS-
CoV-2, para avaliar o valor preventivo/terapéutico pré-clinico para COVID-19. Os camundongos
tratados com ECA2 1-618-DDC-ABD desenvolveram uma doenga leve a moderada nos primeiros
dias avaliada por um escore clinico e perda de peso modesta. Os animais de controle nao
tratados, em contraste, ficaram gravemente doentes e tiveram que ser sacrificados até o dia 6/7
e a histologia pulmonar revelou hemorragia alveolar pulmonar extensa e infiltracoes
mononucleares. Aos 6 dias, a mortalidade foi totalmente prevenida no grupo tratado, a
histopatologia pulmonar melhorou e os titulos virais foram significativamente reduzidos. Isso
demonstra pela primeira vez in vivo o potencial preventivo/terapéutico de uma nova proteina
ECA2 solivel em um modelo animal pré-clinico (15/03/2021). Fonte: bioRXiv

Pesquisadores identificaram que a clomipramina, um antidepressivo triciclico, inibe
potentemente a infeccdo pelo SARS-CoV-2 e a desordem metabdlica nos cardiomidcitos
derivados do iPS humano. Entre 13 medicamentos aprovados que foram identificados
anteriormente como potencial inibidor da cardiotoxicidade induzida pela doxorubicina, a
clomipramina mostrou a melhor poténcia para inibir a internalizagdo da ECA2 estimulada pela
proteina S de SARS-CoV-2. De fato, a infeccdo por SARS-CoV-2 para cardiomiocitos derivados do
iPS humano (iPS-CMs) e células VeroE6 expressando TMPRSS2 foram dramaticamente
suprimidas ap6s o tratamento com clomipramina. Além disso, o uso combinado de clomipramina
e remdesivir revelou suprimir sinergicamente a infeccdo pelo SARS-CoV-2. Os resultados
fornecem indicativo da potencialidade da clomipramina para o tratamento inovador do COVID-
19 grave (14/03/2021). Fonte: bioRXiv

VACINAS

Alemanha, Franca e Itdlia suspenderam temporariamente o uso da vacina COVID-19 da
AstraZeneca na segunda-feira (15/03), juntando-se a uma lista crescente de nagdes que
interromperam o uso da vacina nos ultimos dias devido a preocupacdes de que ela pudesse estar
ligada a coagulos sanguineos. As principais agéncias de saude publica, incluindo a Organizagado
Mundial da Saude, afirmam que milhdes de pessoas receberam a vacina sem apresentar
problemas de coagulacao do sangue e alertam que os especialistas ndo encontraram uma relagdo
causal entre a vacina e as condi¢des. A empresa também defendeu a vacina como segura, em


https://clinphytoscience.springeropen.com/articles/10.1186/s40816-021-00264-6
https://doi.org/10.1101/2021.03.12.435191
https://doi.org/10.1101/2021.03.13.435221
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meio a enxurrada de suspensodes. Tedros Adhanom Ghebreyesus, diretor-geral da W.H.O,,
acrescentou que as revisdes dos efeitos colaterais das vacinas nao sdo incomuns (15/03/2021).
Fonte: The New York Times

Andlise do laboratério Butantan realizada em parceria com a USP em que pesquisadores
inocularam as variantes P.1. e P.2. em uma cultura celular que continha o soro de pessoas
imunizadas com a Coronavac. Segundo os pesquisadores, os resultados foram satisfatdrios
(11/03/2021). Fonte: FAPESP

Pesquisadores discutem as vacinas COVID-19 de préxima geracdo: as vacinas de proteinas.
Relatam que ja esta sendo testada em humanos uma vacina de subunidade da proteina spike
trimérica estabilizada (SCB-2019). Essa vacina difere das ja aprovadas por usar um trimero de
proteina estabilizado como antigeno. Os pesquisadores usaram Trimer-Tag, uma proteina
derivada do terminal C do procolageno tipo I humano, que preserva a conformacgao trimérica da
proteina spike SARS-CoV-2 e ndo foi usada anteriormente em ensaios clinicos (29/01/2021).
Fonte: The Lancet

Estudo discute o futuro dos testes clinicos com novas vacinas candidatas para prevenir a COVID-
19. Os candidatos a vacina contra o COVID-19 foram desenvolvidos a uma velocidade sem
precedentes, com mais de 200 candidatos a vacina atualmente sob investigacdo. Desses, 20
candidatos ingressaram na fase clinica 3 para avaliar a eficacia, e trés foram aprovados pela
Agéncia Europeia de Medicamentos. No entanto, a medi¢do da eficacia da vacina é desafiadora,
pois os ensaios de eficacia precisam incluir grandes coortes incluindo placebo. No futuro, isso
serd ainda mais desafiador, pois outros candidatos a vacina receberdo aprova¢do, um nimero
crescente de individuos recebera vacinas e a incidéncia podera diminuir. Para avaliar candidatos
a vacinas novas e de segunda geracao, ensaios randomizados controlados por placebo podem
ndo ser mais apropriados. Correlacdes de protecdo (CoP) podem ser uma ferramenta importante
para avaliar novos candidatos a vacina, mas o COP induzido por vacinas ndo foi claramente
definido para as vacinas para o SARS-CoV-2. Nesta revisao, sdo discutidas a imunogenicidade
contra a infec¢do natural pelo SARS-CoV-2, as respostas imunes induzidas por vacinas e
marcadores imunolégicos que podem estar ligados a protecdo. Ao discutir a imunogenicidade e a
eficacia das vacinas precursoras, pretende-se dar uma visdo geral abrangente das possiveis
medidas de eficacia e CoP (10/03/2021). Fonte: Vaccines


https://www.nytimes.com/live/2021/03/15/world/covid-19-coronavirus#germany-france-and-italy-are-the-latest-to-suspend-use-of-astrazenecas-vaccine
https://agencia.fapesp.br/estudo-preliminar-do-butantan-indica-que-coronavac-neutraliza-as-novas-variantes-do-sars-cov-2/35382/
https://dx.doi.org/10.1016/S0140-6736(21)00258-0
https://doi.org/10.3390/vaccines9030238
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Artigo apresenta os resultados da resposta de anticorpos apds a vacinagdo com vacinas de
mRNA em individuos que ja haviam sido diagnosticados com COVID-19. Foi verificado que a
amostragem apds a primeira dose indica que a maioria dos participantes que ndo haviam tido
COVID-19 apresentaram respostas variaveis e relativamente baixas de IgG para o SARS-CoV-2
dentro de 9 a 12 dias ap6s a vacinacao. Em contraste, os participantes com anticorpos SARS-CoV-
2 na linha de base antes da primeira injecdo de vacina rapidamente desenvolveram, titulos de
anticorpos uniformes e elevados poucos dias apés a vacina¢do. Os anticorpos de individuos com
imunidade pré-existente eram de 10 a 45 vezes mais altos que os dos individuos sem imunidade
pré-existente apds a primeira dose da vacina. Os resultados foram similares para as vacinas da
Pfizer e da Moderna. Apesar de verificado que uma tnica dose da vacina mRNA provocou
respostas imunes rapidas em participantes soropositivos, com titulos de anticorpos pds-vacina
que eram semelhantes ou excedidos em participantes seronegativos que receberam duas doses
da vacina, a possibilidade de uma unica dose de vacina mRNA fornecer protecao eficaz em
pessoas soropositivas ainda requer investigacdo (10/03/2021). Fonte: The New Engl. |. Med

CIENCIA

Embora uma variedade de coronavirus relacionados ao SARS-CoV-2 tenham sido identificados,
as origens evolutivas desse virus permanecem indefinidas. O estudo meta-transcriptomico de
411 amostras coletadas de espécies de morcegos em uma pequena regiao (~ 1100 hectares) na
provincia de Yunnan, China, de maio de 2019 a novembro de 2020 identificou 24 genomas de
coronavirus, incluindo quatro novos genomas relacionados ao SARS-CoV-2 e trés genomas
relacionados ao SARS-CoV. Destes virus, o RpYNO06 exibiu 94,5% de identidade de sequéncia com
o SARS-CoV-2 em todo o genoma e foi o parente mais préoximo do SARS-CoV-2 nos genes


doi:%2010.1056/NEJMc2101667
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ORF1lab, ORF7a, ORF8, N e ORF10. Os outros trés relacionados com SARS-CoV-2 eram quase
idénticos em sequéncia e agrupados intimamente com virus previamente identificado em
pangolins de Guangxi, China, embora com uma sequéncia de gene spike geneticamente distinta.
Também foram identificados17 genomas de alfa-coronavirus, incluindo aqueles intimamente
relacionados com o virus da sindrome da diarreia aguda suina e o virus da diarreia epidémica
suina. O estudo destaca a notavel diversidade de virus de morcego em escala local e que parentes
do SARS-CoV-2 e SARS-CoV circulam em espécies de vida selvagem em uma ampla regido
geografica do Sudeste Asiatico e do sul da China. Esses dados ajudardo a orientar os esforcos de
vigilancia para determinar as origens do SARS-CoV-2 e de outros coronavirus patogénicos
(08/03/2021). Fonte: Biorxiv.

A variante de preocupacdo B1.1.7 (variant of concern, VOC) do SARS-CoV-2 foi identificada pela
primeira vez em Kent, Reino Unido, no outono de 2020. Analises sugerem que esta variante €
mais transmissivel do que as formas anteriormente circulantes (ndo VOC). Agora é a variante
dominante em todo o Reino Unido e sua prevaléncia esta aumentando na Europa. Os dados do
presente estudo, envolvendo 867 pacientes com COVID-19 (419 VOC; 448 non-VOC) foram
associados a um maior risco de morte. Na andlise ajustada levando em consideracdo dados
demograficos e comorbidades, os riscos eram de dois ter¢cos maior no grupo VOC (10/03/2021).
Fonte: Biorxiv.

O surgimento da linhagem SARS-CoV-2 P.1 coincidiu com o rapido crescimento da hospitalizacdo
na regidao norte do Brasil. Um crescimento exponencial de COVID-19 severo ocorreu no estado
do Rio Grande do Sul/Brasil, em fevereiro/2021. O sequenciamento do genoma completo
revelou que a linhagem P.1 ndo detectada anteriormente foi responsavel por 88,9% das
amostras coletadas de pacientes em um hospital de referéncia para COVID-19. Os achados
levantam preocupag¢des quanto a uma possivel associacdo entre a dominancia da linhagem P.1
do SARS-CoV-2 e o rapido crescimento de casos e hospitalizagdes (12/03/2021). Fonte:
MedRxiv.

A epidemia de SARS-CoV-2 no Brasil foi dominada por duas linhagens designadas como B.1.1.28
e B.1.1.33. Duas variantes do SARS-CoV-2 abrigando muta¢des no dominio de ligagdo ao receptor
da proteina Spike (S), designadas como linhagens P.1 e P.2, evoluiram dentro da linhagem
B.1.1.28 e estdo se espalhando rapidamente no Brasil. A linhagem P.1 é considerada uma
variante de preocupacao (variant of concern, VOC) devido a presenca de multiplas mutagdes na
proteina S (incluindo K417T, E484K, N501Y), enquanto a linhagem P.2 s6 contém a mutagdo S:
E484K e é considerada uma variante de interesse (variant of interest, VOI). O estudo identificou
uma nova VOI do SARS-CoV-2 dentro da linhagem B.1.1.33 que também contém a mutacgao S:
E484K e foi detectado no Brasil entre novembro de 2020 e fevereiro de 2021. Esta VOI exibiu
quatro mutacgdes definidoras de linhagem nao sin6nimas (NSP3: A1711V, NSP6: F36L, S: E484K
e NS7b: E33A) e foi designada como linhagem N.9. A VOI N.9 provavelmente surgiu em agosto de
2020 e se espalhou por diferentes estados brasileiros das regidoes Sudeste, Sul, Norte e Nordeste.
Os autores sugerem que a epidemia da COVID-19 no Brasil durante o ano de 2021 sera
dominada por um complexo arranjo de B.1.1.28(484K), incluindo as variantes P.1 e P.2, e
B.1.1.33(484K) que substituira a linhagem parental 484E, dominante durante a epidemia em
2020 (12/03/2021). Fonte: Virological.org.


https://www.biorxiv.org/content/10.1101/2021.03.08.434390v1
https://www.medrxiv.org/content/10.1101/2021.03.04.21252528v2
https://www.medrxiv.org/content/10.1101/2021.03.09.21253204v1
https://virological.org/t/a-potential-sars-cov-2-variant-of-interest-voi-harboring-mutation-e484k-in-the-spike-protein-was-identified-within-lineage-b-1-1-33-circulating-in-brazil/645
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Estudo realizado com um modelo de primata ndao humano (o macaco), que recapitula sintomas
leves de COVID-19, para analisar os efeitos de uma infeccio por SARS-CoV-2 nas mudancgas
dindmicas da microbiota intestinal. O perfil do gene 16S rRNA e a analise da diversidade (3
indicaram mudancas significativas na composicao da microbiota intestinal com um pico em 10-
13 dias ap6s a infeccdo (dpi). A andlise das redes de correlagio de abundancia bacteriana
confirmou a interrup¢do da comunidade bacteriana em 10-13 dpi. Algumas altera¢des na
microbiota persistiram apés e a abundancia relativa de Acinetobacter (Proteobacteria) e alguns
géneros da familia Ruminococcaceae (Firmicutes) foi positivamente correlacionada com a
presenca de SARS-CoV-2 no trato respiratdrio superior(08/03/2021). Fonte: Gut Microbes

Pesquisadores elucidam a evolu¢do longitudinal do repertério de anticorpos SARS-CoV-2 em
pacientes com COVID-19 agudo. A cinética diferencial foi observada para a diversidade de
epitopos de imunoglobulina M (IgM) / IgG / IgA, ligacao de anticorpos e maturacgdo de afinidade
em pacientes com COVID-19 “graves” versus “leves”. O perfil de IgG demonstrou sequéncias
antigénicas imunodominantes que abrangem o peptideo de fusdo e o dominio de ligacdo ao
receptor (RBD) em pacientes com COVID-19 leve que se recuperaram precocemente em
comparacdao com pacientes com COVID-19 "fatais". Em pacientes com COVID-19 grave, altos
titulos de IgA foram observados, principalmente contra RBD, especialmente em pacientes que
sucumbiram a infec¢do por SARS-CoV-2. Os pacientes com COVID-19 leve mostraram aumento
acentuado na maturac¢do da afinidade do anticorpo para a proteina S de SARS-CoV-2 associado a
uma recuperagdo mais rapida do COVID-19. Este estudo revelou marcadores de anticorpos
associados a gravidade da doenca e a resolucdo da doenga clinica que poderiam informar o
desenvolvimento e a avaliacdo de contramedidas eficazes baseadas no sistema imunolégico
contra COVID-19 (05/03/2021). Fonte: Science Advances

Véarios anticorpos neutralizantes que tém como alvo o SARS-CoV-2 foram relatados, e mais
diretamente bloqueiam a ligacdo do dominio de ligacao do receptor de Spike viral (RBD) a
enzima conversora de angiotensina II (ECA2). Neste trabalho, pesquisadores exploram
anticorpos RBD ndo neutralizantes. Os resultados mostram que um anticorpo biespecifico que
combina epitopos neutralizantes e ndo neutralizantes em Spike-RBD é uma estratégia de
engenharia rapida e promissora para melhorar a poténcia dos anticorpos SARS-CoV-2
(05/03/2021). Fonte: mAbs

O National Institutes of Health (NIH) esta planejando lan¢ar um novo banco de dados e biobanco
para coletar informac¢des de médicos sobre problemas neurolégicos associados a COVID-19.
Segundo pesquisadores, os problemas neurolégicos relacionados a COVID-19 incluem dores de
cabeca, fadiga, dificuldades cognitivas, derrame, dor e distirbios do sono. Viajantes de longa
distancia, que geralmente apresentavam sintomas leves ou moderados de COVID-19 no inicio de
sua doenga, relataram ter experimentado “névoa cerebral”, fadiga excessiva e outros sintomas
neuroldgicos durante meses apos terem sido infectados. Assim, um dos objetivos do Projeto
NeuroCOVID é obter uma visdo sobre como esses problemas sdo comuns. O banco de dados sera
usado para avaliar novas complicagdes neuroldgicas da COVID-19, bem como potencial
exacerbacdo de condi¢Oes neuroldgicas preexistentes (23/02/2021). Fonte: JAMA


https://www.tandfonline.com/doi/full/10.1080/19490976.2021.1893113
https://advances.sciencemag.org/content/7/10/eabf2467
https://doi.org/10.1080/19420862.2021.1893426
https://doi.org/10.1001/jama.2021.0791
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Pesquisadores apresentam a implementacio de uma unidade de recuperacao e taxas de
hospitalizacdo entre pessoas que vivenciam a situagdao de rua com COVID-19. De 12 de marg¢o a 4
de junho, 226 pessoas foram admitidas no centro de recuperacao do Boston Medical Center
(BMC). Durante esse periodo, 8.864 pacientes foram admitidos no BMC, dos quais 1.081 (13,2%)
eram pessoas que vivenciam a situacao de rua. Entre as pessoas que vivenciam a situacao de rua
positiva para COVID no sistema do BMC, houve uma redugdo de 28% nas hospitalizacdes apds a
abertura da unidade de recuparagdo. Este estudo demonstra que a unidade de recuperacao foi
associada a uma redugdo na hospitalizagdo entre as pessoas em situagdo de rua com COVID-19. A
unidade de recuperacdo forneceu um local de alta seguro para que os leitos de internacgdo
fossem usados por pacientes que precisavam de cuidados agudos, especialmente enquanto a
prevaléncia de COVID-19 em abrigos de sem-teto era alta. Ela admitia pacientes que ndo
precisavam de hospitalizacao e aqueles que estavam clinicamente estaveis para alta hospitalar,
mas nao puderam voltar para um abrigo devido a sua incapacidade de se isolar (10/03/2021).
Fonte: JAMA

OUTRAS TECNOLOGIAS

UFMG Desenvolve adesivo que protege superficies contra COVID-19. A Universidade
desenvolveu uma substancia quimica capaz de matar o novo coronavirus sem agredir o meio
ambiente, e, em parceria com uma empresa de tecidos, os pesquisadores criaram uma fita
adesiva que protege superficies por até 28 dias. Os testes foram feitos em um aeroporto de Sdo
Paulo e o produto ja pode ser comercializado (08/03/2021). Fonte: UFMG
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